
Table S11: Results  on alternative quartet  topologies  estimated for the main topology inferred 
under the  MSC-based  approach.  Numbers  of  the  phylogenetic  splits  correspond  to  those 
shown  in  Fig.  2  and  3.  Given  are  the  ASTRAL  branch  support  (ABS)  values  and  the 
alternative  quartet  topology  scores  (tripartitioned)  defined  as  quartet  topology  one  (q1), 
quartet topology  two  (q2), and quartet  topology  three  (q3) with  q1 representing  the proportion 
of the inferred  species tree topology  and q2 and q3 of the  alternative  topologies.

DS0-aa DS0 -aa-c10
phylogenetic 

split ABS pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3 AB

S
pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3

n 1,00 1,000,00 0,00 0.60 0.1
8

0.2
1

1,00 1,00 0,000,00 0.60 0.18 0.22
j 1,00 1,000,00 0,00 0.58 0.2

2
0.2
0

1,00  1,00 0,000,00 0.59 0.22 0.19
g 1,00 1,000,00 0,00 0.54 0.2

4
0.2
3

1,00  1,00 0,000,00 0.54 0.23 0.23
m 0,98 0,980,01 0,01 0.42 0.3

0
0.2
8

0,97  0,97 0,020,01 0.42 0.30 0.28
a 0,97 0,970,02 0,01 0.42 0.3

2
0.2
7

0,97  0,97 0,020,01 0.42 0.30 0.27
e 0,94 0,940,03 0,03 0.40 0.3

0
0.2
9

0,95  0,95 0,030,02 0.41 0.30 0.29
h 0,82 0,820,09 0,09 0.38 0.3

1
0.3
1

0,82  0,82 0,090,09 0.38 0.31 0.31
l 0,75 0,750,15 0,10 0.38 0.3

2
0.3
0

0,78  0,78 0,140,08 0.38 0.32 0.29
c 0,74 0,740,20 0,07 0.38 0.3

4
0.2
8

0,77  0,77 0,170,06 0.39 0.34 0.27
f 0,73 0,730,07 0,20 0.38 0.2

8
0.3
4

0,71  0,71 0,070,23 0.38 0.28 0.34
i 0,70 0,700,10 0,20 0.37 0.3

0
0.3
3

0,74  0,74 0,090,17 0.38 0.29 0.33
d 0,66 0,660,19 0,15 0.37 0.3

2
0.3
1

0,66  0,66 0,190,15 0.37 0.32 0.31
k 0,36 0,360,13 0,51 0.35 0.3

0
0.3
6

0,33  0,33 0,120,55 0.35 0.29 0.36
b 0,16 0,160,68 0,16 0.31 0.3

7
0.3
1

0,15  0,15 0,730,13 0.32 0.38 0.30

DS1-aa DS1 -aa-c10
phylogenetic 

split ABS pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3 AB

S
pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3

n 1,00 1,000,00 0,00 0.64 0.1
6

0.2
0

1,00 1,00 0,000,00 0.64 0.16 0.20
k 1,00 1,000,00 0,00 0.61 0.2

1
0.1
8

1,00  1,00 0,000,00 0.61 0.21 0.18
g 1,00 1,000,00 0,00 0,65 0.1

6
0.1
9

1,00  1,00 0,000,00 0.66 0.16 0.18
m 0,98 0,980,01 0,01 0.44 0.2

7
0.2
9

0,98  0,98 0,010,01 0.44 0.26 0.29
l 0,87 0,870,05 0,07 0.41 0.2

8
0.3
1

0,87  0,87 0,050,08 0.41 0.28 0.31
h 0,86 0,860,06 0,09 0.40 0.2

8
0.3
1

0,86  0,86 0,060,08 0.40 0.29 0.31
a 0,85 0,850,08 0,07 0.41 0.3 0.2

9
0,84  0,84 0,090,07 0.41 0.30 0,29 

c 0,84 0,840,10 0,06 0.40 0.3
2

0.2
8

0,83  0,83 0,100,06 0.40 0.32 0.28
j 0,67 0,670,09 0,24 0.38 0.2

8
0.3
4

0,68  0,68 0,090,23 0.38 0.28 0.34
b 0,60 0,600,25 0,15 0.37 0.3

3
0.3 0,60  0,60 0,250,15 0.37 0.33 0.30

i 0,52 0,520,43 0,05 0.38 0.3
8

0.2
4

0,52  0,52 0,440,04 0.38 0.38 0.24
d 0,39 0,390,10 0,51 0.36 0.2

7
0.3
7

0,39  0,39 0,090,51 0.36 0.27 0.37
f 0,38 0,380,48 0,14 0.35 0.3

6
0.2
9

0,39  0,39 0,480,13 0.35 0.36 0.29
e 0,20 0,200,68 0,13 0.32 0.3

9
0.2
9

0,20  0,20 0,690,12 0.33 0.39 0.29

DS0-nt12 DS0-nt12 -c10
phylogenetic 

split ABS pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3 AB

S
pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3

k 1,00 1,000,00 0,00 0.59 0.2
0

0.2
1

0,21  0,21 0,270,51 0.32 0.33 0.35
n 1,00 1,000,00 0,00 0.59 0.2

1
0.2
0

1,00 1,00 0,000,00 0.59 0.21 0.20
g 1,00 1,000,00 0,00 0.55 0.2

5
0.2
0

1,00  1,00 0,000,00 0.56 0.25 0.19
l 1,00 1,000,00 0,00 0.46 0.2

7
0.2
7

1,00  1,00 0,000,00 0.48 0.27 0.26
c 1,00 1,000,00 0,00 0.45 0.2

6
0.2
9

1,00  1,00 0,000,00 0.45 0.26 0.29
a 0,89 0,890,05 0,06 0.40 0.2

9
0.3
1

0,89  0,89 0,050,06 0.40 0.29 0.31
d 0,83 0,830,07 0,10 0.39 0.3

0
0.3
2

0,82  0,82 0,070,10 0.38 0.30 0.32
m 0,81 0,810,07 0,12 0.38 0.2

9
0.3
3

0,81  0,81 0,070,12 0.38 0.29 0.32
h 0,73 0,730,21 0,07 0.38 0.3

4
0.2
8

0,72  0,72 0,220,07 0.38 0.34 0.28
i 0,64 0,640,18 0,18 0.36 0.3

2
0.3
2

0,91  0,91 0,050,04 0.40 0.31 0.29
j 0,53 0,530,27 0,20 0.35 0.3

3
0.3
2

1,00  1,00 0,000,00 0.59 0.20 0.20
f 0,51 0,510,13 0,36 0.36 0.3

0
0.3
5

0,50  0,50 0,130,37 0.36 0.30 0.35
e 0,27 0,270,38 0,35 0.32 0.3

4
0.3
4

0,27  0,27 0,400,34 0.32 0.34 0.33
b 0,24 0,240,54 0,22 0.32 0.3

6
0.3
2

0,24  0,24 0,530,22 0.32 0.36 0.32

DS1-nt12 DS1-nt12 -c10
phylogenetic 

split ABS pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3 AB

S
pp
1

pp
2

pp
3 q1 q2 q3

k 1,00 1,000,00 0,00 0.61 0.1
9

0.1
9

1,00  1,00 0,000,00 0.61 0.19 0.19
n 1,00 1,000,00 0,00 0.60 0.2

1
0.1
9

1,00 1,00 0,000,00 0.61 0.21 0.19
g 1,00 1,000,00 0,00 0.57 0.2

5
0.1
8

1,00  1,00 0,000,00 0.57 0.25 0.18
l 1,00 1,000,00 0,00 0.47 0.2

6
0.2
7

1,00  1,00 0,000,00 0.47 0.26 0.27
c 1,00 1,000,00 0,00 0.47 0.2

5
0.2
8

1,00  1,00 0,000,00 0.47 0.25 0.28
a 0,94 0,940,03 0,03 0.42 0.2

9
0.2
9

0,94  0,94 0,030,03 0.42 0.29 0.29
d 0,86 0,860,09 0,05 0.40 0.3

2
0.2
9

0,85  0,85 0,090,06 0.39 0.32 0.29
h 0,77 0,770,16 0,07 0.39 0.3

3
0.2
8

0,77  0,77 0,160,07 0.38 0.33 0.28
m 0,74 0,740,08 0,18 0.38 0.2

8
0.3
4

0,74  0,74 0,080,18 0.38 0.28 0.33
i 0,65 0,650,17 0,18 0.37 0.3

2
0.3
2

0,67  0,67 0,170,15 0.37 0.32 0.31
j 0,54 0,540,24 0,22 0.36 0.3

2
0.3
2

0,54  0,54 0,240,22 0.36 0.32 0.32
f 0,46 0,460,12 0,41 0.36 0.2

9
0.3
5

0,45  0,45 0,120,42 0.36 0.29 0.35
e 0,36 0,360,46 0,18 0.34 0.3

5
0.3
1

0,37  0,37 0,440,19 0.34 0.35 0.31
b 0,24 0,240,54 0,22 0.32 0.3

6
0.3
2

0,25  0,25 0,520,23 0.32 0.36 0.32


